
BIOVIA PIPELINE PILOT
NEXT GENERATION SEQUENCING

データシート
BIOVIA Pipeline Pilot Next Generation Sequencingに
は最新のDNAおよびRNAシーケンシングプラットフォー
ムで あ る 次 世 代 シ ー ケン サ ( N e x t- G e n e r a t i o n
Sequencer: NGS)から出力される膨大なデータセットの
解析と解釈を行うためのデータ処理パイプラインを、簡
単に構築するための各種機能が総合的に用意されてい
ます。圧倒的なパワーと柔軟性に優れた新しいBIOVIA
Pipeline Pilot Next Generation Sequencingを使用する
ことで、最新の解析ニーズはもちろん、次世代シーケン
ス分野に次々に現れる新しいアプリケーションや計算方
法にも即座に対応可能です。

時間と費用を節約すると同時に
次世代シーケンス分野の変化するニーズに対応
新しい解析方法を個々の研究ニーズに反映させるには、限ら
れたバイオインフォマティックスのリソースにてデータ解析
パイプラインの作成、変更、配布作業を行わなければなりま
せん。BIOVIA Pipeline Pilot Next Generation Sequencingを
用いることにより、これらの作業が飛躍的に高速化され、プ
ログラミング作業を「日」もしくは「週」単位で短縮するこ
とが可能となります。新規にデータ処理パイプラインを作成
する際は、シンプルにドラッグアンドドロップするだけで済
み、プロトコルの実行も自動化できるため、貴重な時間と労
力を節約できます。
現在最も急速に変貌する研究領域に対して新しいアルゴリズ
ムや計算アプローチを迅速に組み込めるソフトウェアプラッ
トフォームを用意し、分析機能を持たせることで、現行のソ
フトウェア経費を低減し、将来性のあるソフトウェア投資を
行えます。

質の高い次世代シーケンス解析を実現
次世代シーケンスデータによる研究をより確かなものとする
ために、各種アルゴリズムの中から現在最も広範囲に使用さ
れ、かつ信頼性の高いアルゴリズムを採用しました。さら
に、研究組織全体に適用する標準のプロトコルを作成するこ
とで、次世代シーケンス解析データの品質を確保できます。
これらにより作業の重複などによる労力の無駄を省き、解析
ミスを防止します。
また、遺伝子発現やプロテオミクスの分析、統計、データモ
デリング、レポーティング、ケムインフォマティクス、テキ
スト分析といったBIOVIA Pipeline Pilotの高度な機能と連携
させることにより、次世代シーケンス解析を強化できます。

BIOVIA PIPELINE PILOT 
NEXT GENERATION SEQUENCINGの利点 :
• 次世代シーケンス解析で広範囲に使用されているアルゴリ

ズムが豊富にそろっており、de novo assembly、reference
sequenceへのマッピング、多型と構造的多型の特定
(SNP、挿入と削除、コピー数多型)、RNA発現レベルの
測定(RNA-Seq)、転写因子の結合部位の特定(ChIP-Seq)な
ど、包括的な次世代シーケンス解析が可能

• 業界トップレベルの統合フレームワークであるBIOVIA
Pipeline Pilotにより、コマンドラインで動作する他のプロ
グラムを独自のデータ処理パイプラインに統合可能

• 異なる研究のデータの統合、注釈の付加、領域別検索を行
える強力なリポジトリコンポーネントにより、各種データ
を効率よく管理可能

• 広く使用されているゲノムブラウザなどのデータ表示ツ
ールを使用した解析結果の表示が可能。また、BIOVIA
Pipeline Pilot の対話型の表やグラフを使用し、これら機能
をさらに強化可能

• クラスタや分散グリッドコンピューティングに対応した
BIOVIA Pipeline Pilot独自の並列処理管理機能、及び一般
的なグリッド管理ソフ トウェアを活用することにより、
データ処理のパフォーマンスを最大限に高めることが可能

BIOVIA PIPELINE PILOT NEXT 
GENERATION SEQUENCING導入効果が
期待される部門・研究者
• ゲノミクスやトランスレーショナルリサーチに携わ
る研究者：比類のない柔軟性と使いやすさにより、研究
者は次世代シーケンスの主要な解析に使用できる標準的な
処理パイプラインを作成したり複製したりできます。また
一般的に使用されているデータ表示ツールにて結果を表示
することにより、結果の解釈を行いやすくします。また、
データ処理パイプラインは、同僚や協力者と共有でき、新
しいデータセットへの適応も簡単です。

図1: SAMtoolsを使用してSNPを特定する代表的なBIOVIA
Pipeline Pilot Next Generation Sequencingプロトコル。コー
ド領域にある非同義なものを特定し、結果をWebページに
表示します。
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ダッソー・システムズの3Dエクスペリエンス・プラットフォームでは、12の業界を
対象に各ブランド製品を強力に統合し、各業界で必要とされるさまざまなインダス 
トリー・ソリューション・エクスペリエンスを提供しています。
ダッソー・システムズは、3Dエクスペリエンス企業として、企業や個人にバーチャル・ユニバースを提供することで、持続可能な 
イノベーションを提唱します。世界をリードするダッソー・システムズのソリューション群は製品設計、生産、保守に変革をもたら
しています。ダッソー・システムズのコラボレーティブ・ソリューションはソーシャル・イノベーションを促進し、現実世界をより良い 
ものとするためにバーチャル世界の可能性を押し広げています。ダッソー・システムズ・グループは140カ国以上、あらゆる規
模、業種の約19万社のお客様に価値を提供しています。より詳細な情報は、www.3ds.com（英語）、www.3ds.com/ja （日本語）を 
ご参照ください。

• バイオインフォマティクスおよび研究部門 IT担当者:
バイオインフォマティクスの研究者や研究部門のIT担当者
は、最適なパイプラインを簡単に開発することができま
す。例えば、他のユーザーが新しいデータにも簡単に適用
できるパイプライン、異なるアルゴリズムで算出した結果
を簡単に比較して計算アプローチを評価するパイプラン、
新しいアルゴリズムを導入し変化するユーザーの要件を迅
速に満たすパイプライン、Webサービスを使用して高度な
次世代シーケンス解析手法を既存の自社開発アプリケーシ
ョンに組み込むパイプラインなどです。

• 研究マネージャ: BIOVIA Pipeline Pilotの柔軟性と統合
機能により、複雑で冗長なアプリケーションを単一のプラ
ットフォームに統合しシンプルにできます。機能を制限せ
ずに新しいアプリケーションを簡単に導入できるようにな
り、既存のニーズもより低コストでサポートできます。こ
の点は、急速に進む技術革新により無数のパブリックドメ
インソフトや商用アプリケーションが存在する次世代シー
ケンス解析には、非常に重要な要素となります。単機能ア
プリケーションとは異なり、BIOVIA Pipeline Pilotは研究
組織が次世代シーケンサの技術革新に対応していくために
必要な機能のすべてを単一のソフトウェアプラットフォー
ムにて提供します。

図2: 解析結果の表示には、GBrowse2などの一般的なデー
タ表示ツールも使用できます。

図3: 2つのChIPデータサンプルの転写因子の結合パターン
比較
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