
Excelra社 オンライン統合データベース  

GOSTAR (Global Online Structure Activity Relationship) は、低分子医薬系化合物情報をWeb上で検索、
閲覧、取得することのできる統合データベースです。 GOSTARはExcelra社のScientist達が医学・薬学文献、特許、学
会等から得られる情報をマニュアルで収集し、情報を取捨選択することによって作成されました。Excelra社は医薬系デー
タベースの開発における世界のリーディングカンパニーであり、医薬品研究開発を強固に支援致します。 

Point： 小見出しを書くことも可能 

【特徴】 
迅速で簡単なWebアクセス。 
化合物名、構造式、ターゲット名、活性情報等からの検索。 
検索条件の保存・参照が可能。 
検索した化合物の活性による分類・ヒートマップ等の解析ツールが充実。 
最新情報の月次アップデート 

■検索機能 
GOSTARは化合物名等の単純な検索だけでなく、
タンパク質ファミリー、Assay情報、薬理情報、毒性
パラメータ等のより詳細な条件での化合物の検索が
可能です。 

検索条件指定画面 

検索結果画面① 

検索結果画面② 
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図1: IC50値ごとに色分けされた、EGFRをターゲットとする
化合物の分布図 

■解析機能 
 

検索したデータを元に活性値をHeat Map表示する機能や、化合物の構造に対して物性値の散布図の描画
機能、LE vs LLEの分布図を作成できる各種データ分析機能を搭載しています。 
化合物構造と活性値の相関や活性値同士の相関関係の解析に活用できます。 

図2:検索された化合物に対する、Lipinskiパラメータの 
  Spider chart 

◎MedChem DB 
 
100種類以上のMedicinal Chemistry関連の文献を元
におよそ5600種以上のユニークなターゲットに対する阻害剤
情報を収録。 
 
収録化合物数：90万件以上 
定量的活性情報：580万件以上 (Binding, ADME, 
Toxicity等） 

◎Target DB 
 
医学・薬学文献、特許、学会情報等を元に10種のターゲッ
トに対する阻害剤情報（活性、ADME/Toxicityなど）を
包括的に収録。 
 
収録化合物数：300万件以上 
ターゲットの種類： 
GPCR, Protease, Ion Channel, NHR   
         Transferases, Hydrolase, Kinase,  
         Phosphatase, Ligase, Transporters, 
         Oxidoreductase, Cytokine, Integrin,  
         Isomerase, Transfactor 

◎Drug DB/Clinical Candidate DB 
 
上市された医薬品、または治験薬（開発中止になったもの
含む）の情報を収録。 
 
収録化合物数：それぞれ、約4,700件／約24,000件 
収録情報：Cmax、Tmax、AUC、代謝物、CYP阻害等 

◎Mechanism Based Toxicity DB 
 
メガファーマとの共同開発により既存医薬品、医薬品候補 
化合物、毒性化合物等の毒性発現についてその化合物情報、 
毒性メカニズム情報を収録。 
 
収録化合物数：約26,000件 
収録情報：毒性と障害の種類、代謝酵素、代謝経路図、 
      毒性メカニズム情報、臓器特異的情報 

＜収録されている主なデータベース＞ 
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